Поиск «далёких»  гомологов фактора инициации трансляции 1A,  транскрибируемого с Y  хромосомы человека.
Таблица 1. Количество гомологов при поиске с помощью программы BLASTP 
	Эукариоты
	Археи
	Бактерии

	12
	20
	9


Таблица 2. Результаты поиска гомологов с помощью программы PSI-BLAST
	№ итерации
	Эукариоты
	Археи
	Бактерии
	E-value

IF1A_PYRAB

	
	Кол-во
	Новые
	Новые
	Кол-во
	Новые
	Кол-во
	

	1
	11
	+
	+
	20
	+
	3
	1*10-6

	2
	28
	+
	-
	22
	+
	119
	3*10-32

	3
	59
	+
	-
	20
	+
	132
	2*10-32

	4
	56
	-
	-
	21
	-
	157
	2*10-28


Новые: 

“+” означает, что на данной итерации появились новые гомологи,

“-”означает, что на данной итерации новых гомологов не появилось

Выводы:

1. Первая итерация – результат поиска с помощью BLAST
2. PSI-BLAST нужно использовать для поиска далёких гомологов белка, т.е. в случае, когда предполагается, что отдельные участки, не отвечающие за выполнение функций белка, в ходе эволюции подверглись значительным изменениям и поиск будет производится по отдельным консервативным участкам.

3. E-value для IF1A_PYRAB при разных итерациях PSI-BLAST изменяется, что вызвано различием профилей, используемых при поиске гомологов при каждой итерации. При второй итерации он значительно снижается, т.к. первая проходила без использования профиля, затем происходит уточнение параметров поиска и E-value снижается незначительно. Затем E-value немного увеличивается из-за расширения выборки за счёт не найденных ранее белков.
